STRESZCZENIE W JEZYKU POLSKIM

Jednym z najwiekszych wyzwan wspoétczesne] medycyny jest narastajgca antybiotykoopornosé
drobnoustrojow. Problem ten dotyczy w szczegolnosci bakterii odpowiedzialnych za zakazenia
zwigzane z opieka zdrowotng, ktére podlegajg silnej presji selekcyjnej srodowiska szpitalnego,
Pateczki A. baumannii sg oportunistycznymi patogenami charakteryzujgcymi sie wysokim
poziomem opornosci na liczne grupy antybiotykow. Do niedawna karbapenemy stanowity leki
z wyboru w leczeniu wywolywanych przez nie zakazen. Poznanie mechanizmow
warunkujacych zjadliwosé tych drobnoustrojow oraz ich opornos$é na karbapenemy moze
przyczynic sie do opracowania skuteczniejszych strategii diagnostycznych, terapeutycznych i
profilaktycznych, ograniczajgcych rozprzestrzenianie sig szczepdw antybiotykoopornych.

Celem badan zrealizowanych w publikacjach wchodzgcych w sktad przedstawionego
cykiu byto scharakteryzowanie na poziomie molekularnym gendw zwigzanych z wirulencjg oraz
mechanizmami opornosci ha karbapenemy u klinicznych szczepdw A. baumannii. Ponadto, ze
wzgledu na rosnace znaczenie diagnostyki molekularnej w identyfikacji szczepdw opornych,
oceniono przydatno$¢ metod wykrywania mechanizmdw opornosci na karbapenemy, w tym
opracowanej samodzielnie metody real-time PCR opartej na analizie krzywych topnienia
produktow amplifikacji genow karbapenemaz.

Przeprowadzone badania wykazaty, ze wsérdd klinicznych szczepdw A. baumannii
niewrazliwych na karbapenemy geny wirulencji wystepowaly powszechnie, przy czym
najczeécie] identyfikowano geny bap i surAl, co wskazuje na ich potencjalne znaczenie w
patogenezie zakazeri wywotywanych przez ten gatunek. Analiza genow kodujgcych
karbapenemazy typu OXA oraz sekwencje insercyjne wykazata, ze sama obecnos$¢ gendw
blooxa nie zawsze warunkuje fenotypowa opornos¢ na karbapenemy. Jednoczesnie
potwierdzono czeste wystgpowanie sekwencji ISAbal w regionie promotora genu blaoxa-23, €O
wskazuje na iej potencjalne znaczenie w regulacji ekspresji mechanizméw opornosci. Ponadto
wykazano wysoka przydatno$¢ metod konwencjonalnego PCR oraz real-time PCR w
wykrywaniu gendw blaoxa. Obie metody charakteryzowaty sie wysokg czutoscig diagnostyczng
i pozwalaty na szybkg identyfikacje szczepdw opornych. Uzyskane wyniki podkreslajg znaczenie
diagnostyki molekularnej w monitorowaniu mechanizméw opornosci oraz wspieraniu
racjonalnej antybiotykoterapii zakazeri wywotywanych przez A. baumannii. Potwierdzajg takze
ztozonoéé mechanizméw warunkujacych zjadliwosé oraz opornosé na karbapenemy u pateczek

A. baumannii. Przedstawione dane majg znaczenie naukowe, diagnostyczne i kliniczne oraz



moga stanowi¢ podstawe do dalszych badan nad patogeneza zakazen wywotywanych przez ten
przedstawicieli tego gatunku, mechanizmami opornosci na karbapenemy i rozwojem metod

szybkiej diagnostyki molekularnej.

SEOWA KLUCZOWE: Acinetobacter baumannii, antybiotykoopornos¢, blaoxa, karbapenemy,
wirulencja
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